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W pracy opisano genetyczny wariant THO1 10.3, ktory zostat wykazany przy uzyciu do
amplifikacji DNA zestawu Amp FISTR SGM Plus i zidentyfikowany przy zastosowaniu
elektroforezy ptytowej na automatycznym sekwenatorze ABI Prism 377 oraz programu
komputerowego ABI Prism Genotyper 2.5

We report on a rare allelic variant of the THO1 STR locus. Within this commonly used
tetranucleotide repeat system, we identified and characterized by denaturating gel
electrophoresis an allele of the size corresponding to 10.3 repeats, analogous to the
most common 9.3 allele. The novel allele segregated from a putative father to the child in
a paternity case. We discuss the advantage of high resolution second generation
multiplex systems (SGM) using internal size standards during electrophoresis.
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Od kilku lat w Zaktadzie Medycyny Sgdowej w Krakowie przeprowadza sie
badania w sprawach o ustalenie ojcostwa wykorzystujgc analize DNA w réznym
zakresie i stosujgc rézne metody. Badano kilka STR loci w tym kazdorazowo
oznaczano allele THO1. Poczatkowo po wyizolowaniu DNA z probek krwi i po
odpowiedniej amplifikacji prowadzono rozdziat elektroforetyczny na zelach
poliakrylamidowych stosujgc aparat S.A 32 Elektroforesis Apparatus (BRL,
Gaithersberg USA) i barwienie metodg srebrzenia z azotanem srebra. Natomiast
od 2 lat stosowano frakcjonowanie systeméw wchodzgcych w sktad multiplexu
Amp FISTR SGM Plus firmy AB Applied Biosystems z wykorzystaniem
automatycznego sekwenatora ABI Orism 377. Doktadny opis metod zostat
podany we wczesniejszych publikacjach (1,2).



100 B. Opolska-Bogusz i inni Nr2

Ogodlna liczba badanych probek krwi pochodzacych od mezczyzn pozwanych
o ojcostwo i biologicznych matek dzieci objetych procesem sgdowym - badanych
przy zastosowaniu elektroforezy wertykalnej (1180 probek) i z uzyciem
automatycznego sekwenatora (486 probek) wynosita 1666 probek. W kazdym
przypadku badany byt system THO1. Stwierdzono wszystkie powszechnie
wykazywane allele tj. THO1 5,6, 7,8,9,9.3,i 10 (1).

W jednej z badanych spraw nr 544/2001 o ustalenie ojcostwa u mezczyzny
pozwanego o ojcostwo nr 636 i dziecka nr 637 stwierdzono wariantowy allel
THO1 10.3. Okreslenie nazwy allela zostato przyporzadkowane na podstawie
poréwnania z drabing alleli z wykorzystaniem programu komputerowego ABI
Prism Genotyper 2.5 oceniajgcego dtugosci badanych fragmentéw DNA (Ryc. 1)
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Ryc. 1. Zapis genotypowania uktadu THO1 (fluoregram) u pozwanego mezczyzny
(8rodek) oraz dziecka (dot). W gdérnej linii wzorzec alleliczny dla uktadu
THO1. Skala zapisu w parach zasad nukleotydowych.

Fig. 1. A genotypie (fluoregram) of the putative father (middle), the child (lower)
of THO1 polymorphism. An allelic ladder in the upper line. The scale is in
base pais.

Przy zastosowaniu metody elektroforezy wertykalnej widoczny po barwieniu
prazek DNA miescit sie - w poréwnaniu z drabing alleli - pomiedzy allelem THO1
10 a THO1 11. Przy uzyciu tej metody nie mozna byto doktadnie ustali¢ nazwe
wariantowego allela. Allele THO1 10.3 wystepowaty - zaréwno u pozwanego, jak
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i u dziecka jako heterozygoty THO1 9.3-10.3.
W dostepnym pismiennictwie nie stwierdziliSmy przypadku wykazania wa-
riantu THO1 10.3 w zadnej z badanych populacji $wiata
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